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СПИСОК СОКРАЩЕНИЙ

CRF

-
циркулирующие рекомбинантные формы ВИЧ-1

dN

-
содержание несинонимичных мутаций

dS

-
содержание синонимичных мутаций

HLA

-
молекулы главного комплекса гистосовместимости человека

IDU-A            -           вариант ВИЧ-1, принадлежащий подтипу А группы М и вызвавший эпидемию ВИЧ-инфекции среди ПИН в странах бывшего СССР

MutV77I/A62V    -
pol-генотип вариантов IDU-A, заключающийся в наличии мутаций V77I в pro и A62V в Rt
MutV77I           -
pol-генотип вариантов IDU-A, заключающийся в наличии мутации V77I в pro, но отсутствии мутации A62V в Rt
MutA62V          -
pol-генотип вариантов IDU-A, заключающийся в наличии мутации A62V в Rt, но отсутствии мутации и V77I в pro
NAM              -
мутации в Rt , вызывающие устойчивость к НИОТ по механизму фосфоролитического отщепления (M41L, D67N, K70R, L210W, T215Y/F, K219Q/E)

pro

-
область гена pol ВИЧ-1, кодирующая протеазу

Rt

-
область гена pol ВИЧ-1, кодирующая обратную транскриптазу

SIV

-
вирусы иммунодефицита обезьян

Wt

-
дикий тип

а.о.

-
аминокислотный остаток

АЗТ

-
азидотимидин

АО

-
административный округ

АРВ

-
антиретровирусный

ВААРТ
-
высокоактивная антиретровирусная терапия

ВИЧ-1

-
вирус иммунодефицита человека первого типа

дНТФ

-
дезоксинуклеозидтрифосфат

ИП

-
ингибиторы протеазы

МКПК

-
мононуклеарные клетки периферической крови

НИОТ

-
нуклеозидные и нуклеотидные ингибиторы обратной транскриптазы

ННИОТ
-
ненуклеозидные ингибиторы обратной транскриптазы

ОТ

-
обратная транскриптаза

н.п.

-
нуклеотидная пара

ПИН

-
потребитель инъекционных наркотиков

ПЦР

-
полимеразная цепная реакция

СПИД

-
синдром приобретенного иммунодефицита

ЦТЛ

-
цитотоксический лимфоцит
НОМЕРА ДОСТУПА В GENBANK К НУКЛЕОТИДНЫМ ПОСЛЕДОВАТЕЛЬНОСТЯМ
Ранее опубликованные




Нуклеотидные последовательности,  

нуклеотидные последовательности
опубликованные в результате настоящего исследования

	Генетический подтип/CRF ВИЧ-1, которым принадлежит последователь-ность
	Название последователь-ности
	Номер доступа 
в GenBank
	
	Генетический подтип/CRF ВИЧ-1, которым принадлежит последователь-ность
	Название последова-тельности
	Номер доступа 

в GenBank

	A (IDU-A)
	97BL006
	AF193275
	
	A (IDU-A)
	RU1419
	AY618599

	A (IDU-A)
	97MD10
	AF400677
	
	A (IDU-A)
	RU1421
	AY618600

	A (IDU-A)
	97MD11
	AF400675
	
	A (IDU-A)
	RU1474
	AY618602

	A (IDU-A)
	97MD14
	AF400680
	
	A (IDU-A)
	RU1541
	AY618603

	A (IDU-A)
	97MD16
	AF400678
	
	A (IDU-A)
	RU1546
	AY618604

	A (IDU-A)
	97MD18
	AF400676
	
	A (IDU-A)
	RU1547
	AY618598

	A (IDU-A)
	97MD19
	AF400679
	
	A (IDU-A)
	RU1569
	AY618605

	A (IDU-A)
	98UA0116
	AF413987
	
	A (IDU-A)
	RU1572
	AY618606

	A (IDU-A)
	LP27
	AF455622
	
	A (IDU-A)
	RU1581
	AY618607

	A (IDU-A)
	LP28
	AF455623
	
	A (IDU-A)
	RU1697
	AY618608

	CRF03_AB
	98BY10443
	AF414006
	
	A (IDU-A)
	RU1738
	AY618609

	CRF03_AB
	KAL153
	AF193276
	
	A (IDU-A)
	RU1740
	AY618610

	CRF03_AB
	RU98001
	AF193277
	
	A (IDU-A)
	RU1885
	AY618617

	A1
	Q23_17
	AF004885
	
	A (IDU-A)
	RU1934
	AY618618

	A1
	SE7253
	AF069670
	
	A (IDU-A)
	RU1946
	AY618619

	A2
	94CY017_41
	AF286237
	
	A (IDU-A)
	RU1951
	AY618620

	A2
	97CDKFE4
	AF286240
	
	A (IDU-A)
	RU872
	AY618614

	B
	ELI
	К03454
	
	A (IDU-A)
	RU878
	AY618615

	B
	HXB2
	K03455
	
	A (IDU-A)
	UA1224
	AY618594

	B
	JRFL
	U63632
	
	A (IDU-A)
	UA1384
	AY618597

	C
	92BR025
	U52953
	
	A (IDU-A)
	UA1457
	AY618601

	C
	96BW0502
	AF110967
	
	A (IDU-A)
	KZ818
	AY618611

	G
	DRCBL
	AF084936
	
	A (IDU-A)
	KZ827
	AY618612

	G
	HH8793_12_1
	AF061641
	
	A (IDU-A)
	KZ829
	AY618613

	Группа О
	ANT70
	L20587
	
	CRF03_AB
	RU1306
	AY618595

	
	
	
	
	CRF03_AB
	RU1308
	AY618596

	
	
	
	
	CRF03_AB
	RU1879
	AY618616
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